La biologia molecular actual se mueve de un estudio de los componentes individuales hacia uno que exa

El Profesor Stanislas Leibler, visitara el CECs durante la semana del 5 de enero de 2015. En
esta ocasion hablara de sus investigaciones en un Coloquio dirigido a una audiencia no
especializada el dia 7 de enero a las 18:00 horas.

Stanislas Leibler esta afiliado a la Universidad de Rockefeller en Nueva York, donde dirige el
asi llamado Laboratory for Living Matter, y al

Institute for Advanced Study

de Princeton, donde es uno de los lideres del

Simons Center

para la biologia de sistemas.

Su investigacion recurre a las fortalezas complementarias de biélogos, matematicos, fisicos e
informaticos explorando ataques cuantitativos y teéricos a problemas biolégicos fundamentales.
Examinando problemas basicos utilizando redes bioquimicas en sistemas microbianos, Leibler
ha sido capaz de comenzar a cuantificar como los componentes individuales originan
fendémenos colectivos. Destacado en su investigaciéon es el uso de una metodologia que
denomina “disefo racional de redes”, que permite implementar nuevos comportamientos en
bacterias como un método para entender el funcionamiento de las redes bioquimicas naturales.
Tépicos de investigacion recientes incluyen estudios cuantitativos de la interaccion entre
microorganismos. Un ejemplo es el problema de la supervivencia de poblaciones microbianas
ante cambios en su medioambiente, el que esta siendo atacado tanto tedrica como



http://www.rockefeller.edu/research/faculty/labheads/StanislasLeibler/
http://www.rockefeller.edu/
https://www.ias.edu/
https://www.sns.ias.edu/csb
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experimentalmente. El Profesor Leibler y sus colegas estan desarrollando nuevas técnicas
experimentales que facilitaran el andlisis cuantitativo de la dinamica poblacional de largo plazo
en poblaciones microbianas, incluyendo métodos estadisticos para el estudio de la dinamica de
ecosistemas microbianos cerrados. Sus aproximaciones tedéricas también estan siendo
aplicadas a otros problemas tales como el comportamiento de conjuntos de proteinas o la
evolucién de familias proteicas.
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